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造法（中森 茂, 石田雅昭, 高木博史, 三輪清志, 伊藤宏一, 佐野孝之輔：味の素株式会社） 

23) 特開昭 61-9290（特公平 04-046560）: プラスミド及びそれを有する細菌（高木博史, 三輪清

志, 中森 茂, 佐野孝之輔：味の素株式会社） 

24) 特開昭 61-152289（特公平 06-044869）: プラスミド及びそれを有する細菌（高木博史, 三輪

清志, 中森 茂, 佐野孝之輔：味の素株式会社） 

25) 特開昭 61-195695（特公平 05-059710）: スレオニン又はイソロイシンの製造法（高木博史, 

森永 康, 三輪清志, 佐野孝之輔：味の素株式会社） 

26) 特開昭 63-12284（特公平 07-004258）: プラスミドベクター（高木博史, 森永 康, 松井和彦, 

佐野孝之輔：味の素株式会社） 

27) 特開平 11-155571（特許第 4151094号）: L-システインの製造方法（中森 茂, 高木博史：味

の素株式会社） 



 

 

28) 特開 2000-157267: 変異型 metJ 遺伝子及び L-メチオニンの製造法（中森 茂, 高木博史：味

の素株式会社） 

29) 特開 2002-233384（特許第 4622111号）: L-システイン生産菌及び L-システインの製造法（高

木博史, 和田 大, 中森 茂：味の素株式会社） 

30) 特開 2005-245311（特許第 4479283号）: L-システイン生産菌及び L-システインの製造法（高

木博史, 中森 茂, 和田 大, 森 浩禎：味の素株式会社） 

31) 特開 2005-287333（特許第 4604537号）: L-システイン生産菌及び L-システインの製造法（高

木博史, 中森 茂, 山口明人, 西野邦彦：味の素株式会社） 

32) 特願 2008-40167（PCT/JP2009/053021, WO/2009/104731）: L-システイン生産菌及び L-システ

インの製造法（野中 源, 高木博史, 大津巌生：奈良先端科学技術大学院大学, 味の素株式会

社） 

33) 特開 2010-183887（特許第 5413949号）: ドライイースト製造用組成物（高木博史, 笹野 佑：

奈良先端科学技術大学院大学）. 登録日 2013 年 11月 22日. 

34) 特開 2010-193788（特許第 5463528号）: L-システイン生産菌及び L-システインの製造法（大

津厳生, 高木博史, ナッサウト ウィリヤサナウディオン, 仲谷 豪, 野中 源：奈良先端科学

技術大学院大学、味の素株式会社）．登録日 2014年 1月 31日 

35) 特願 2009-554394（WO2009/104731, 特許第 5476545 号）: L-システイン生産菌及び L-シス

テインの製造法（野中 源, 高木博史, 大津巌生：奈良先端科学技術大学院大学、味の素株式

会社）．登録日 2014年 2 月 21日 

36) 特願 2015-506742（特許第 6288649 号）: L-システイン生産能が高められた腸内細菌科に属

する細菌（大津巌生, 仲谷 豪, 玉越 愛, 高橋砂予, 高木博史：奈良先端科学技術大学院大学） 

37) 特開 2016-034249（特許第 6393898号）: 酵母の培養方法（大津巌生, 河野祐介, 鶴岡 愛, 加

知卓磨, 舟橋依里, 城山真恵加, 高木博史：奈良先端科学技術大学院大学） 

38) 特開 2016-14033（特許第 6268544号）: オルニチン高蓄積酵母及びその取得方法並びに該酵

母を用いた清酒その他の食品の製造方法（大橋正孝, 高木博史, 渡辺大輔：奈良県, 奈良先端

科学技術大学院大学）. 登録日 2018 年 1 月 12日. 

39) 特願 2020-041757：アルコール飲食品製造用組成物（西村 明, 谷川 翼, 高木博史：奈良先

端科学技術大学院大学） 

40) 特願 2024- 13155：変異型アスパラギン酸キナーゼＨｏｍ３によりスレオニンを高生産する

酵母（磯貝章太, 西村 明, 井上明子, 高木博史：奈良先端科学技術大学院大学, 武蔵精密工

業株式会社） 

41) 特願 2024-025161：L-システイン高生産酵母の育種方法（磯貝章太, 西村 明, 井上明子, 高

木博史：奈良先端科学技術大学院大学, 武蔵精密工業株式会社） 

42) 特願 2024-025161：L-メチオニン高生産酵母（磯貝章太, 西村 明, 井上明子, 高木博史：奈

良先端科学技術大学院大学, 武蔵精密工業株式会社） 

 

4. 微生物が生産する機能分子（酵素、タンパク質、ポリマーなど）の解析と利用 

43) 特開平 05-199883: リコンビナントトランスグルタミナーゼ（高木博史, 荒深志乃, 松井 裕, 

鷲津欣也, 安藤啓一, 小池田 聡：味の素株式会社） 



 

 

44) 特開平 06-030771: バクテリアルトランスグルタミナーゼの製造法及び関連物（河合美佐子, 

竹鼻志乃, 高木博史：味の素株式会社） 

45) 特開 2000-228981（特許第 4258874 号）: 放線菌由来の環状プラスミド DNA（井上 敏, 高

木博史, 中森 茂：チッソ株式会社） 

46) 特開 2002-233380: 放線菌プラスミドに由来する核酸分子（川合隆博, 恩地裕一, 平木 純, 

井上 敏, 高木博史, 中森 茂：チッソ株式会社） 

47) 特開 2002-315585（特許第 3986788号）: 機能性ポリペプチドおよびそれをコードする DNA

（中森 茂, 高木博史, 高橋正和, 辻本和久, 山田英幸：セーレン株式会社） 

48) 特願 2000-606751（再表 00/056892）: ε-ポリリジン生産菌の検出方法、ε-ポリリジンの製造

方法、および ε-ポリリジン生産菌（井上 敏, 高木博史, 中森 茂：チッソ株式会社） 

49) 特開 2005-237335: ストレプトマイセス属細菌用組換え体プラスミド（濱野吉十, 高木博史, 

中森 茂：チッソ株式会社） 

50) 特開 2005-247718（特許第 4476645号）: 生理活性ペプチド（中森 茂、高木博史、高橋正和、

辻本和久、山田英幸：セーレン株式会社） 

51) 特開 2007-068437: 変異型アスパルトキナーゼとその利用方法（高木博史, 濱野吉十, 中森 

茂：チッソ株式会社） 

52) 特開 2007-222137（特許第 5058496号）: 新規ラクタム開環酵素およびその用途（高木博史, 

濱野吉十：チッソ株式会社） 

 

【国際会議・学会での招待講演・基調講演】 

1. 微生物プロテアーゼのフォールディング機構の解析と酵素機能の改変 

1) H. Takagi, H. Matsuzawa, T. Ohta, M. Yamasaki and M. Inouye: Engineering of subtilisin E by site-

directed mutagenesis based on structural comparison with other bacterial serine protease. International 

Symposium on Subtilisin Enzymes, Hamburg, Germany, September, 1992. 

2) H. Takagi: Engineering of subtilisin E by site-directed mutagenesis based on structural coparison with 

other bacterial serine protease. International Workshop on Chemistry and Biochemistry of 

Biocatalysis, Kyoto, Japan, June, 1993. 

3) H. Takagi: A new approach “pro-sequence engineering” for alteration of protease functions. 

International Conference on Serine-Carboxyl Peptidases, Kyoto, November, 2005. 

 

2. 酵母の環境ストレス耐性に関する新規な分子機構と高機能開発 

4) H. Takagi: Analysis of the yeast novel acetyltransferase. Mini-international Symposium: Genome 

Biology of Deep-Sea Microorganisms, Higashihiroshima, October, 2004. 

5) H. Takagi: Functional analysis of the yeast ubiquitin ligase Rsp5 under stress conditions. Nara Institute 

of Science and Technology, The 21st Century COE Program International Symposium, New 

Frontiers in Biosciences: Molecular Mechanisms in Cellular Regulation, Nara, January, 2007. 

6) H. Takagi: A novel antioxidative mechanism mediated by the yeast N-acetyltransferase Mpr1: 

Induction of arginine-dependent nitric oxide synthesis under oxidative stress conditions. NAIST 

Grobal COE International Symposium 2009: Environmental Adaptation, Nara, November, 2009. 



 

 

7) H. Takagi: A novel antioxidative mechanism mediated by proline/arginine in yeast cells. The 3rd 

International Symposium on Proline Metabolism, November, 2010. 

8) H. Takagi: A novel antioxidative mechanism mediated by proline/arginine in yeast Saccharomyces 

cerevisiae. The International Union of Microbiological Societies 2011 Congress symposium: Yeast, 

a frontrunner of applied microbiology and biotechnology. Sapporo, September, 2011. 

9) H. Takagi: Novel molecular mechanisms of yeast enzymes involved in stress tolerance: NO and 

ubiquitin system. NAIST Grobal COE International Symposium 2011: Achievements and Future, 

Nara, November, 2011. 

10) H. Takagi, A. Nishimura and Y. Sasano: The physiological role of nitric oxide in Saccharomyces 

cerevisiae and its applications to baker’s yeast. The 13th International Congress on Yeasts, Madison, 

Wisconsin, USA, August, 2012. 

11) H. Takagi: Nitric oxide-mediated antioxidative mechanism of Saccharomyces cerevisiae and its 

application to industrial yeast. The 31st International Specialized Symposium on Yeasts, Vipava, 

Slovenia, October, 2014. 

12) H. Takagi: Nitric oxide-mediated antioxidative mechanism in Saccharomyces cerevisiae and its 

application to baker’s yeast. International Meeting of the Federation of Korean Microbiological 

Societies, Seoul, South Korea, October, 2014. 

13) H. Takagi: Stress tolerance mechanisms of yeast mediated by proline/arginine metabolism and 

application to fermentation. International Conference on Biosciences 2015, Bogor, Indonesia, August, 

2015. 

14) H. Takagi: Nitric oxide-mediated antioxidative mechanism in Saccharomyces cerevisiae and its 

application to baker’s yeast. The 27th International Conference on Yeast Genetics and Molecular 

Biology, Trentino, Italy, September, 2015. 

15) H. Takagi: Nitric oxide-mediated antioxidative mechanism in Saccharomyces cerevisiae and its 

application to fermentation. Microbial Stress: From Molecules to Systems, Sitges, Spain, November, 

2015. 

16) H. Takagi: Nitric oxide-mediated antioxidative mechanism in Saccharomyces cerevisiae and its 

application to baker’s yeast. The 27th Annual Meeting of the Thai Society for Biotechnology and 

International Conference, Bangkok, Thailand, November, 2015. 

17) H. Takagi: Stress tolerance of baker’s yeast during bread-making processes. The 6th iBioK Asian 

Workshop, Kobe, Japan, December, 2015. 

18) H. Takagi: Synthetic mechanism and physiological role of nitric oxide in yeast. The 9th International 

Conference on the Biology, Chemistry, and Therapeutic Applications of Nitric Oxide, Sendai, Japan, 

May, 2016. 

19) H. Takagi: Stress tolerance mechanisms of baker’s yeast mediated by proline/arginine metabolism. 

The 14th International Congress on Yeasts: International workshop of iBioK, Awaji, Japan, 

September 2016. 

20) H. Takagi: Novel stress-tolerant mechanisms of yeast mediated by proline-arginine metabolism and 

their applications to industrial yeasts. The 3rd International Seminar on Science, Bogor, Indonesia, 



 

 

November 2016. 

21) H. Takagi: Synthetic Mechanism and Physiological Role of Nitric Oxide in Yeast. Gordon Research 

Conference “Nitric Oxide”, Ventura, CA, USA, February, 2017. 

22) H. Takagi: Nitric oxide in yeast: a double-edged sword “cell protection vs. cell death”. The 12th 

International Meeting on Yeast Apoptosis, Bari, Italy, May, 2017. 

23) H. Takagi: Novel stress tolerant mechanisms of yeast and their application to biotechnology. The 6th 

International Conference on Biochemistry and Molecular Biology, Rayong, Thailand, June, 2018. 

24) H. Takagi, R. Nasuno: A novel mechanism for nitrosative stress tolerance dependent on GTP 

cyclohydrolase II activity involved in riboflavin synthesis of yeast. The 4th International Conference 

on Persulfide and Sulfur Biology, Sendai, November, 2022. 

 

3. 微生物におけるアミノ酸の代謝制御機構・生理機能の解析とその応用 

25) H. Takagi: Importance and Fun of “Molecular and Applied Microbiology”: From Novel Prize to 

Biotechnology. The 13th International Conference on Liberal Arts and Frontier Technologies, Wonju, 

South Korea, June, 2017. 

26) H. Takagi: "Proline" science and technology for industrial yeast. The 33rd International Specialised 

Symposium on Yeasts, Cork, Ireland, June, 2017. 

27) H. Takagi: New metabolic regulation and physiological function of amino acids found in yeast and 

their application to breeding. The International Union of Microbiological Societies 2017 Congress, 

Singapore, July, 2017. 

28) H. Takagi: New metabolic regulation and physiological function of amino acids found in yeast and 

their application to breeding of industrial yeasts. 2018 KSBB Spring Meeting and International 

Symposium. Yeosu, South Korea, April, 2018. 

29) H. Takagi: Cysteine and sulfur metabolism found in Saccharomyces cerevisiae and Ogataea 

parapolymorpha. The International Conference on Non-conventional Yeasts, Rzeszów, Poland, May, 

2018. 

30) H. Takagi: New metabolic regulation and physiological functions of amino acids found in yeast and 

their applications. The 34th International Specialized Symposium on Yeasts, Bariloche, Argentina, 

October, 2018. 

31) H. Takagi: New metabolic regulation and physiological function of amino acids found in yeast and 

their application to breeding of industrial yeasts. The 7th International Yeast 2.0 and Synthetic 

Genomes Conference, Sydney, Australia, November, 2018. 

32) H. Takagi: New metabolic regulation and physiological function of amino acids found in yeast and 

their industrial application. The 3rd International Conference for Molecular Biology and 

Biotechnology, Kuala Lumpur, Malaysia, April, 2019. 

33) H. Takagi: Functional amino acids" in yeasts: metabolic regulations, physiological functions and 

biotechnological applications. The 46th Annual Conference on Yeasts, Smolenice, Slovakia, May, 

2019. 

34) H. Takagi: Improvement of fermentation ability and product quality in industrial yeast by “functional 



 

 

amino acid engineering”. World Yeast Congress, Vancouver, Canada, July, 2019. 

35) H. Takagi: Improvement of fermentation ability and product quality in industrial yeast by “functional 

amino acid engineering”. The 35th International Specialized Symposium on Yeasts, Antalya, Turkey, 

October, 2019. 

36) H. Takagi: Adventures in brewing exotic Japanese alcoholic beverage ‘Awamori’ with my yeast. 2019 

Genome Project Write and 8th Annual Sc2.0 Meeting, New York, USA, November, 2019. 

37) H. Takagi: Enjoy exotic Japanese alcoholic beverage brewed with my yeast. International 

Microorganism Day 2020: Yeasts: bioinformatics tools and fermented beverages, Web session, 

September, 2020. 

38) H. Takagi: High-level production of functional amino acids and its application to industrial brewing 

based on integrative genomics and synthetic biology in yeast. International Union of Microbiological 

Societies 2020 Daejeon, Korea-Virtual Congresses, November, 2020 (Web). 

39) H. Takagi: Functional amino acid engineering in yeast: Proline metabolism and its application to 

brewing. The 15th International Congress on Yeasts, August, 2021 (Web). 

40) H. Takagi: Let’s learn and enjoy traditional Japanese alcoholic beverages!! International 

Microorganism Day 2021: Traditional Japanese Beverages, Web session, September, 2021. 

41) H. Takagi: Proline new science and technology in yeast. 1st Polish Yeast Conference, Rzeszów, 

Poland (Web), June, 2022. 

42) H. Takagi: Functional amino acid engineering in yeast: Application to brewing of alcoholic beverages. 

The 36th International Specialized Symposium on Yeasts, Vancouver, Canada, July, 2022. 

43) H. Takagi: Functional amino acids engineering in yeast: From metabolic regulations to 

biotechnological applications. The 31st International Conference on Yeast Genetics and Molecular 

Biology, Florence, Italy, August, 2023. 

44) H. Takagi: Metabolic regulations and cellular functions of yeast and their applications to fermentation 

and brewing. 2023 KSBB Fall Meeting and International Symposium, Busan, South Korea, October, 

2023. 

45) H. Takagi: Functional amino acids engineering: A new breeding technology for brewing yeasts. The 

37th International Specialized Symposium on Yeasts (ISSY37), Adelaide, Australia, November, 2023. 

46) H. Takagi: Functional amino acid engineering in yeast: Application to brewing of Japanese alcoholic 

beverages. 15th Globe Industrial Microbiology Congress & Metabolic Engineering Summit, 

Shanghai, China, September, 2024. 

47) H. Takagi: Molecular interplay between the ubiquitin-proteasome system and freezing stress tolerance 

during baking dough fermentation in Saccharomyces cerevisiae. The 16th International Congress on 

Yeasts (ICY16), Cape Town, South Africa, October, 2024. 

 

【国際会議・学会での発表】 

1) H. Takagi, T. Takahashi, H. Momose, M. Inouye, H. Matsuzawa and T. Ohta: Enhancement of the 

thermostability of subtilisin E by the designed disulfide bond based on the structure of a thermophilic 

serine protease. Protein Engineering 89 Second International Conference, Kobe, Japan, August, 1989. 



 

 

2) H. Takagi, M. Kondou, T. Hisatsuka and M. Yamasaki: Effect of an elastase from alkalophilic Bacillus 

strain on the tenderization of beef meat. 37th International Congress of Meat Science and Technology, 

Klumbach, Germany, September, 1991. 

3) H. Takagi, H. Matsuzawa, T. Ohta, M. Yamasaki and M. Inouye: Studies on the structure and function 

of subtilisin E by protein engineering. 11th Enzyme Engineering International Conference, Kona, 

Hawaii, U.S.A., September, 1991. 

4) H. Takagi, F. Iwamoto, M. Brandriss and S. Nakamori: Isolation of freeze-tolerant mutations of 

Saccharomyces cerevisiae based on intracellular amino acids accumulation. 1996 Yeast Genetics and 

Molecular Biology Meeting, Madison, Wisconsin, U.S.A., August, 1996. 

5) H. Takagi, I. Ohtsu and S. Nakamori: Engineering of specificity and autoprocessing efficiency of B. 

subtilis subtilisin E. Cold Spring Harbor Laboratory Meeting: Biology of Proteolysis, Cold Spring 

Harbor, New York, U.S.A., April, 1997. 

6) H. Takagi, M. Takemura, M. Mohri and S. Nakamori: Isolation and molecular analysis of freeze-tolerant 

laboratory strains of Saccharomyces cerevisiae from proline analogue-resistant mutants. 1998 Yeast 

Genetics and Molecular Biology Meeting, College Park, Maryland, U.S.A., July, 1998. 

7) H. Takagi, A. Suzumura, T. Hoshino and S. Nakamori: Gene expression and thermostabilizationn of 

subtilisin E from Bacillus subtilis in Thermus thermophilus. Thermophiles ’98, Brest, France, 

September, 1998. 

8) H. Takagi, K. Hirai, Y. Maeda, H. Matsuzawa and S. Nakamori: Effect of the engineered disulfide bonds 

on the thermostability and catalysis of Bacillus subtilis subtilisin E. Cold Spring Harbor Laboratory 

Meeting: Biology of Proteolysis, Cold Spring Harbor, New York, U.S.A., May, 1999. 

9) H. Takagi, M. Shichiri and S. Nakamori: Saccharomyces cerevisiae Σ1278b has novel gene of the N-

acetyltransferase gene superfamily required for L-proline-analogue resistance. 2000 Yeast Genetics and 

Molecular Biology Meeting, Seattle, Washington, U.S.A., July, 2000. 

10) H. Takagi, M. Shichiri, C. Hoshikawa and S. Nakamori: Mechanism of L-proline analogue resistance 

by the yeast novel N-acetyltransferase and ubiquitin-protein ligase. Cold Spring Harbor Laboratory 

Meeting: Proteolysis & Biological Control, Cold Spring Harbor, New York, U.S.A., May, 2001. 

11) N. Awano, M. Yamazaki, M. Wada, H. Takagi and S. Nakamori: Cloning and characterization of serine 

acetyltransferase from Corynebacterium glutamicum. 9th International Symposium on the Genetics of 

Industrial Microorganisms, Gyeonju, Korea, July, 2002. 

12) S. Nakamori, M. Wada, K. Haisa, N. Awano and H. Takagi: Effect of cysteine desulfhydrase on the 

production of cysteine plus cystine in Corynebacterium glutamicum. 9th International Symposium on 

the Genetics of Industrial Microorganisms, Gyeonju, Korea, July, 2002. 

13) M. Shichiri, C. Hoshikawa, S. Nakamori and H. Takagi: A novel acetyltransferase, Mpr1p, found in 

Saccharomyces cerevisiae 1278b detoxifies a L-proline-analogue, L-azetidine-2-carboxylic acid. 

2002 Yeast Genetics and Molecular Biology Meeting, Madison, Wisconsin, U.S.A., July, 2002. 

14) C. Hoshikawa, S. Nakamori and H. Takagi: Mechanism of hypersensitivity to a toxic proline analogue 

by the yeast HECT-type ubiquitin ligase Rsp5 mutant. Cold Spring Harbor Laboratory Meeting: The 

Ubiquitin Family, Cold Spring Harbor, New York, U.S.A., April, 2003. 



 

 

15) H. Takagi: Yeast Rsp5 ubiquitin ligase, which regulates Gap1 permease activity, is also involved in 

stress-induced abnormal proteins. The International Symposium “New Horizons in Molecular Sciences 

and Systems: An Integrated Approach”, Okinawa, Japan, October, 2003. 

16) C. Hoshikawa, M. Hisano and H. Takagi: A novel function of Rsp5 ubiquitin ligase: Involvement of 

degradation of stress-induced abnormal proteins. 2004 Yeast Genetics and Molecular Biology Meeting, 

Seattle, Washington, U.S.A., July, 2004. 

17) Y. Hamano, Y. Hoshino, T. Kawai, I. Nicchu, S. Nakamori and H. Takagi: A genetic system for the -

poly-L-lysine producer, Streptomyces albulus IFO14147, and the homologous overexpression of the 

aspartokinse gene. GMBIM/BMP Meeting, San Diego, California, U.S.A., November, 2004. 

18) Y. Haitani, H. Hiraishi and H. Takagi: Functional analysis of the yeast HECT-type ubiquitin ligase 

Rsp5 under stress conditions: Involvement of transcriptional regulation of stress proteins. Cold Spring 

Harbor Laboratory Meeting: The Ubiquitin Family, Cold Spring Harbor, New York, U.S.A., April, 

2005. 

19) H. Hiraishi, T. Shimada, T. Sato and H. Takagi: Identification of abnormal protein substrates of the 

yeast Rsp5 ubiquitin ligase under stress conditions. XXII. International Conference on Yeast Genetics 

& Molecular Biology, Blatislava, Slovakia, August, 2005. 

20) X. Du and H. Takagi. N-Acetyltransferase Mpr1 confers oxidative stress tolerance on Saccharomyces 

cerevisiae by reducing reactive oxygen species. 2006 Yeast Genetics and Molecular Biology Meeting, 

Princeton, New Jersey, U.S.A., July, 2006. 

21) Y. Haitani and H. Takagi: Functional analysis of the yeast ubiquitin ligase Rsp5 under stress conditions: 

Regulation of expression of transcriptional factors Hsf1 and Msn2/4. Cold Spring Harbor Laboratory 

Meeting: The Ubiquitin Family, Cold Spring Harbor, New York, U.S.A., April, 2007. 

22) Y. Haitani, M. Nakata and H. Takagi: Isolation and analysis of the yeast ubiquitin ligase Rsp5 with 

higher stress tolerance. Cold Spring Harbor Laboratory Meeting: The Ubiquitin Family, Cold Spring 

Harbor, New York, U.S.A., April, 2007. 

23) T. Kainou, A. Kawaguchi and H. Takagi: Correlation of proline accumulation, gene expression and 

stress tolerance by the mutant gamma-glutamyl kinase (Pro1) in Saccharomyces cerevisiae. XXIII 

International Conference on Yeast Genetics and Molecular Biology, Melbourne, Australia, July, 2007. 

24) K. Iinoya, T. Kotani and H. Takagi: Isolation and characterization of the yeast N-acetyltransferase 

Mpr1 variants with improved anti-oxidant activity. XXIII International Conference on Yeast Genetics 

and Molecular Biology, Melbourne, Australia, July, 2007. 

25) H. Takagi and X. Du: N-Acetyltransferase Mpr1 confers ethanol tolerance on yeast cells by reducing 

reactive oxygen species. International Specialized Symposium on Yeasts (ISSY26), Sorrento, Italy, June, 

2007. 

26) H. Takagi: Enhancement of antioxidant activity of N-acetyltranseferase Mpr1 by random mutagenesis. 

2008 Yeast Genetics and Molecular Biology Meeting, Toronto, Canada, July, 2008. 

27) H. Takagi: Functional analysis of the yeast ubiquitin ligase Rsp5 under stress conditions. 12th 

International Congress on Yeasts, Kyiv, Ukraine, August, 2008. 

28) H. Hiraishi, I. Ohtsu and H. Takagi: The yeast ubiquitin ligase Rsp5 down-regulates the alpha subunit 



 

 

of nascent polypeptide-associated complex Egd2 undere stress conditions. Cold Spring Harbor 

Laboratory Meeting: Yeast Cell Biology, Cold Spring Harbor, New York, U.S.A., August, 2009. 
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応用へ−」, 福岡市, 2005年 7月. 
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物工学セミナー. 徳島市, 2006年 9月. 

62) 酵母の新規アセチル化酵素Mpr1による抗酸化メカニズム. 長崎バイオフォーラム. 長崎市, 

2006 年 9月. 

63) プロリン蓄積型酵母の作製と実用酵母への応用. 第 17 回「バイオテクノロジー産業化のた
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163) Yeast genetic engineering and its application. General Lecture of IPB, Bogor, Indonesia, 2016年 11

月. 

164) 製パン過程におけるパン酵母のストレス耐性機構：プロリン・アルギニン代謝と育種への

応用. 日本イースト工業会平成 28年度技術懇談会, 東京都, 2016年 11月. 

165) 酵母に見出した「両刃の剣」一酸化窒素の合成機構と生理的役割. 大阪市立大学大学院理

学研究科セミナー, 大阪市, 2016年 11月. 

166) 機能性アミノ酸を高生産するパン酵母の作製と製パンプロセスでの有用性評価. （公財）

飯島藤十郎記念食品科学振興財団第 28回学術講演会, 東京都, 2016年 11月. 

167) 酵母に見出した「両刃の剣」一酸化窒素の合成機構と生理的役割. 九州大学大学院生物資

源環境科学府生命機能科学専攻「生物機能分子化学セミナー」, 福岡市, 2017年 2月. 

168) 酵母に見出したアミノ酸の新しい代謝調節機構・生理機能の解析と育種への応用. 醸造微

生物学寄付講座開設記念シンポジウム「微生物研究が拓く醸造・発酵の未来」, 東京都, 2017

年 2月. 

169) アミノ酸の代謝制御と生理機能に基づく酵母の高機能開発. 日本農芸化学会 2017 年度大

会シンポジウム「「応用微生物学」最新事情 〜探索から育種まで〜」, 京都市, 2017年 3月. 

170) 酵母におけるアミノ酸の生理機能・代謝制御機構の解析と育種への応用. 酵素工学研究会 

第 77回講演会, 京都市, 2017年 4月. 

171) Nitric oxide in yeast: a double-edged sword “cell protection vs. cell death". National University 



 

 

Singapore seminar, Singapore, July, 2017. 

172) 酵母に学ぶストレス耐性の仕組み. 静岡大学バイオ応用工学特別セミナー「ビールと酵母

について考えてみよう」, 浜松市, 2017 年 7月. 

173) 酵母におけるアミノ酸の代謝・機能解析と育種への応用. 徳島大学工学部生物工学科セミ

ナー, 徳島市, 2017年 7月. 

174) 酵母に見出した「両刃の剣」一酸化窒素の合成機構と生理的役割. 岩手大学大学院農学研

究科セミナー, 盛岡市, 2017年 9月. 

175) 微生物におけるアミノ酸の代謝制御機構・生理機能の解析とその応用. 日本生物工学会「第

11 回生物工学功績賞」受賞講演, 第 69回日本生物工学会大会, 東京都, 2017年 9月. 

176) 酵母に見出したアミノ酸の新しい代謝調節機構・生理機能の解析と育種への応用. 第 20回

真核微生物交流会, 東広島市, 2017年 9月. 

177) 酵母に見出した「両刃の剣」一酸化窒素の合成機構と生理的役割. 2017年度生命科学系学

会合同年次大会（ConBio2017）ワークショップ「多様な微生物に見出したユニークな細胞・

酵素機能とその応用」, 神戸市, 2017 年 12月. 

178) 酵母におけるプロリンの生理機能・代謝制御機構の解析とその応用. Visionary 農芸化学

100 シンポジウム 微生物・バイオマス利用研究領域 第 1回シンポジウム「持続可能社会を

支える微生物の力」, 徳島市, 2017年 12月. 

179) New metabolic regulation and physiological function of amino acids found in yeast and their 

application to breeding. Chulalongkorn University, Bangkok, Thailand, December, 2017. 

180) New metabolic regulation and physiological function of amino acids found in yeast and their 

application to breeding. National Center for Genetic Engineering and Biotechnology, Pathum Thani, 

Thailand, December, 2017. 

181) New metabolic regulation and physiological function of amino acids found in yeast and their 

application to breeding. Cleveland Clinic, Cleveland, U.SA., January, 2018. 

182) アミノ酸の代謝制御機構と生理的役割に着目した酵母の高機能開発 . 日本農芸化学会

2018 年度大会シンポジウム「新規な「微生物機能」の発掘と戦略的改変：スマートセルに

よるものづくりを目指して」, 名古屋市, 2018 年 3月. 

183) 真菌における一酸化窒素の合成機構・生理的役割の解明. （公財）発酵研究所第 12回助成

研究報告会, 豊中市, 2018年 6月. 

184) Nitric oxide in yeast: A double-edged sword “cell protection vs. cell death”. Chulalongkorn 

University, Bangkok, Thailand, 2018年 6月. 

185) 酵母における多様なシステイン代謝経路とその応用. 酵母サルファーバイオロジー研究会, 

生駒市, 2018 年 7月. 

186) 酵母に学ぶアミノ酸の代謝制御機構・生理機能とその応用：パンから泡盛まで. 第 22回酵

母合同シンポジウム, 福岡市, 2018年 9月. 

187) 酵母に学ぶアミノ酸の代謝制御機構・生理機能とその応用〜製パンから泡盛まで〜. 富山

県立大学工学部生物工学科公開セミナー, 射水市, 2018 年 11月. 

188) New metabolic regulation and physiological function of amino acids found in yeast and their 

application to breeding of industrial yeasts. The Wine Innovation Cluster (WIC) Seminar, University 



 

 

of Adelaide, Adelaide, Australia, November, 2018. 

189) 酵母に見出した「両刃の剣」一酸化窒素の合成機構と生理機能. 日本農芸化学会 2019年度

大会シンポジウム「微生物・植物における一酸化窒素研究の新展開：生成機構と生理機能へ

の理解から応用まで」, 東京都, 2019 年 3月. 

190) New metabolic regulation and physiological function of amino acids found in yeast and their 

industrial application. CEBAR Expert Seminar Series, Kuala Lumpur, Malaysia, April, 2019. 

191) 機能性アミノ酸を高生産するパン酵母の作製と製パンプロセスでの有用性評価. AACCI日

本支部 平成 31年度第 1回講演会, 東京都, 2019年 4月. 

192) 高木博史: 微生物の高機能開発に向けた細胞へのストレス耐性付与技術. 日本生物工学会

第６回 SBJシンポジウム「超スマート社会（Society 5.0）の実現に向けた「生物工学」の挑

戦 !!」, 豊中市, 2019 年 5月. 

193) 高木博史: 酵母に見出した「両刃の剣」一酸化窒素の合成機構と生理機能. 徳島大学工学

部生物工学科セミナー, 徳島市, 2019 年 8月. 

194) 高木博史: アミノ酸機能工学による微生物の高機能開発. 第 7 回奈良まほろば産学官連携

懇話会, 奈良市, 2019年 9月. 

195) 高木博史: アミノ酸の代謝制御・生理機能に着目した酵母の高機能開発. 第 71回日本生物

工学会大会シンポジウム「酵母におけるアミノ酸研究の新展開」, 岡山市, 2019年 9月. 

196) 高木博史: アミノ酸機能工学」による酵母の高機能開発. 令和元年度日本醸造学会大会, 東

京都, 2019 年 10月. 

197) 高木博史: 製パンプロセスにおけるパン酵母のストレス耐性機構と育種への応用. 静岡大

学食品・生物産業創出拠点 第 52回研究会, 浜松市, 2019 年 11月. 

198) 高木博史: 機能性アミノ酸を高生産するパン酵母の育種と製パンプロセスでの有用性評価. 

和歌山工業技術センター 令和元年度「第 2回フードプロセッシングセミナー」, 和歌山市, 

2019 年 11月. 

199) 高木博史: 製パンプロセスにおけるパン酵母のストレス耐性機構と育種への応用. 日本農

芸化学会 2020年度大会シンポジウム「発酵・醸造技術に活かす真菌におけるストレス研究

の最前線」, 福岡市, 2020年 3月. 

200) 高木博史: 酵母のストレス耐性に関する新規な分子機構と高機能開発（日本農芸化学会賞

受賞講演）. 日本農芸化学会関西支部例会（第 513 回講演会）, 2020 年 11 月 28 日, Web 開

催. 

201) 高木博史: 酵母におけるアミノ酸の代謝制御機構・生理機能の解析と育種への応用. 奈良

女子大学環境安全管理センター研修会, 奈良市, 2020 年 12月 23日. 

202) 高木博史: 「アミノ酸機能工学」による酵母の高機能開発：ストレス耐性機構の解析から

産業酵母の育種まで. 酵母研究会第 88回講演会, 2021年 3月 5日, Web開催. 

203) 高木博史: 酵母のストレス耐性に関する新規な分子機構と高機能開発. 日本農芸化学会

2021年度大会, 2021年 3月 18日, 仙台市. *2020年度農芸化学会賞受賞講演 

204) 高木博史: 「アミノ酸機能工学」による酵母の高機能開発とその産業応用. 日本農芸化学

会 2021年度大会シンポジウム「微生物におけるアミノ酸研究の新展開 ～代謝制御機構・生

理機能の発見から産業利用まで～」, 2021年 3月 21 日, Web開催. *招待講演 



 

 

205) 高木博史: アミノ酸に着目した酵母の高機能開発と産業利用. 「酵母多様性生物学・分類

学研究室」開設記念式典およびシンポジウム「酵母の産業における重要性と酵母分類」. 2021

年 5月 13日, Web開催. *招待講演 

206) 高木博史: アミノ酸に着目した酵母の育種と泡盛醸造への応用. 第 73回日本生物工学会大

会シンポジウム「泡盛の基盤研究と産業応用―地域特産品の研究成果を活用するには―」, 

2021 年 10月 27日, Web開催. *招待講演 

207) 高木博史: 製パンプロセスにおける酵母のストレス耐性機構の解析と育種への応用に関す

る研究. （公財）飯島藤十郎記念食品科学振興財団「第 33回学術講演会」, 市川市, 2021年

11 月 19日. *受賞講演 

208) 高木博史:アミノ酸高生産酵母の育種技術を活用した奈良県産酒類の高付加価値化（ブラン

ド化）. 奈良先端科学技術大学院大学 地域共創推進室キックオフシンポジウム ～「産官学

金」によるイノベーション都市 NARAの創造～, 奈良市, 2021 年 11 月 24日. 

209) 高木博史: 酵母に学ぶストレスの解消法とお酒の楽しみ方. 信州大学応用微生物学ルネサ

ンスセンター講演会, 長野市, 2022年 6月. 

210) Hiroshi Takagi: Functional amino acid engineering in yeast: Application to brewing of alcoholic 

beverages. Special Seminar. Department of Microbiology Chulalongkorn University, Bangkok, 

Thailand, 2022年 9月 5日. 

211) 高木博史: アミノ酸に着目した酵母の高機能開発と産業利用. 産業技術総合研究所中国セ

ンター「有機・バイオ材料拠点セミナー」, 東広島市, 2022 年 11 月 16日. 

212) 高木博史: 日本が先導する発酵科学のルネサンス. 第 45回日本分子生物学会年会フォーラ

ム「微生物学ルネサンスを考える」, 千葉市, 2022年 12月 1日. 

213) 高木博史: 「アミノ酸機能工学」による酵母の高機能開発と酒類産業への応用. 日本農芸

化学会 2023年度大会シンポジウム「酵母の高機能開発が先導する醸造・発酵のイノベーシ

ョンとグローカリゼーション」, 2023年 3月 14日, Web開催. *招待講演 

214) 高木博史: 酵母に見出したアミノ酸「プロリン」の新しい生理機能・代謝制御機構とその

応用. 九州大学大学院農学研究院生物機能分子化学教育コースセミナー, 2023 年 3 月 16 日, 

福岡市. 

215) 高木博史: 酵母に見出したリボフラビン代謝を介したニトロソ化ストレス耐性機構と創薬

への応用. レドックス R&D戦略委員会 春のシンポジウム, 福岡市, 2023年 3月 17日. 

216) 高木博史: 酵母に見出した酸化ストレス下におけるプロリンの生理機能. 第 76回日本酸化

ストレス学会学術集会「シンポジウム 新たな酸化ストレス研究の切り口」, 神戸市, 2023

年 5月 25日. 

217) 高木博史: Real Applied Microbiology: 酵母に学ぶストレスの解消法とお酒の楽しみ方. 茨高

28回生によるライフサイエンス関連ミニシンポジウム, 生駒市, 2023年 7月 14日. 

218) 高木博史: 微生物の代謝調節・細胞機能に関する基盤的研究と発酵・醸造への応用. 第 75

回日本生物工学会大会, 名古屋市, 2023 年 9 月 3日. ＊受賞講演 

219) 西村 明, 高木博史: 酵母に見出したプロリンの新しい生理機能・代謝調節機構とその応用. 

第 96回日本生化学会大会シンポジウム「微生物のパワー！〜世界をリードする微生物生化

学の最先端〜, 福岡市, 2023年 10月 31日. *招待講演 



 

 

220) 高木博史: 日本が先導する発酵科学のルネサンス. 第 24回酵母合同シンポジウム～酵母が

先導する生命科学・発酵文化ルネサンス～. 東広島市, 2023 年 11 月 16日. *招待講演 

221) 高木博史: なぜ酵母 Saccharomyces cerevisiae はプロリンを資化してくれないのか？. 第 46

回日本分子生物学会年会シンポジウム「未来へ：微生物学ルネサンス」, 神戸市, 2023年 12

月 8日. *招待講演 

222) 高木博史: 酵母に見出したプロリンの新しい生理機能・代謝調節機構とその応用. 大隅財

団微生物コンソーシアム全体会, 川崎市, 2024 年 3月 11日. *招待講演 

223) 高木博史: 発酵・醸造食品のイノベーション ～地域貢献から海外展開まで～. 学研フード

テック共創プラットフォーム「発酵情報交換会」, 京都府精華町, 2024 年 3 月 14 日. *招待

講演 

224) 高木博史: 酵母の高機能開発による発酵・醸造食品のイノベーション ～地域貢献から海外

展開まで～. 福井県立大学生物資源学先端セミナー, 福井県永平寺町, 2024年 4月 19日. *招

待講演 

225) 高木博史: 発酵・醸造食品のイノベーション ～地域貢献から海外展開まで～. 第 37 回奈

良先端大産学連携フォーラム, 生駒市, 2024 年 7月 30日. *招待講演 

226) 高木博史: 発酵・醸造食品を支える酵母 ～酵母に学ぶストレスの解消法とお酒の楽しみ方

～. 第 100回けいはんなサイエンスカフェ, 京都府精華町, 2024 年 9月 18日. *招待講演 

227) 高木博史: 酵母におけるプロリン資化メカニズムの解析と酒類醸造への応用. 第 47回日本

分子生物学会年会シンポジウム「微生物学の挑戦：めっちゃおもろいやん！微生物の世界」, 

福岡市, 2024 年 11 月 27日. *招待講演 

228) 高木博史: 酵母におけるプロリン資化メカニズムの解析と酒類醸造への応用.東京農業大

学総合研究所総研研究会 応用微生物部会シンポジウム「ゲノムデータがもたらす酵母・醸

造の研究の発展」, 東京都, 2024年 12月 13日. *招待講演 

229) 高木博史: 奈良先端科学技術大学院大学の産官学連携推進活動 ～県内産業分野への戦略

的知的財産活用～, 奈良県知的財産戦略推進事業：知的財産セミナー, 奈良市, 2024 年 12月

17日. 

230) 高木博史: 奈良オリジナル酵母の分離・育種とクラフトビール醸造への応用. 第１回自然

ビール酵母研究会, 岡山市, 2024年 12月 21日. *招待講演 

231) 高木博史: 酵母の代謝調節・細胞機能に関する基盤的研究と発酵・醸造への応用. 野田産

研「第 1回発酵化学シンポジウム」, 東京都, 2025年 1月 20日. *招待講演 

 


